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k__Bacteria:p__Firmicutes:c__Clostridia:o__Clostridiales:f__Clostridiales_Family_XI._Incertae_Sedis:g__Peptoniphilus:s__Peptoniphilus_asaccharolyticus
k__Bacteria:p__Proteobacteria:c__Gammaproteobacteria:o__Pseudomonadales:f__Moraxellaceae:g__Acinetobacter:s__Acinetobacter_johnsonii

k__Bacteria:p__Firmicutes:c__Bacilli:o__Bacillales:f__Staphylococcaceae:g__Staphylococcus:s__Staphylococcus_epidermidis
k__Bacteria:p__Actinobacteria:c__Actinobacteria:o__Actinomycetales:f__Propionibacteriaceae:g__Propionibacterium:s__Propionibacterium_acnes

k__Bacteria:p__Firmicutes:c__Clostridia:o__Clostridiales:f__Veillonellaceae:g__Dialister:s__Dialister_invisus
k__Bacteria:p__Proteobacteria:c__Gammaproteobacteria:o__Pasteurellales:f__Pasteurellaceae:g__Haemophilus:s__Haemophilus_parainfluenzae

k__Bacteria:p__Bacteroidetes:c__Bacteroidia:o__Bacteroidales:f__Bacteroidaceae:g__Bacteroides:s__Bacteroides_ovatus
k__Bacteria:p__Firmicutes:c__Bacilli:o__Bacillales:f__Staphylococcaceae:g__Staphylococcus:s__Staphylococcus_hominis

k__Bacteria:p__Actinobacteria:c__Actinobacteria:o__Actinomycetales:f__Micrococcaceae:g__Rothia:s__Rothia_dentocariosa
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